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La leptospirosis es una enfermedad infecciosa de distribucion mundial, que
representa un importante desafio en la produccién animal de los paises en
desarrollo, principalmente en las zonas tropicales. Los caballos son particularmente
susceptibles a la enfermedad, presentando manifestaciones que van desde
subclinicas hasta el desarrollo de uveitis que comprometen la salud visual de los
animales. En los ultimos afios se han realizado estudios seroldgicos en poblaciones
de équidos de América, demostrando una elevada exposicién. Por esta razon, el
objetivo de este estudio fue demostrar microbiolégica y molecularmente la presencia
de los miembros del género Leptospira en muestras de orina de équidos en un
estado endémico de leptospirosis en México, y detectar la presencia serologica de
anticuerpos anti-Leptospira en los animales muestreados. Se colectaron muestras
de sangre y orina de 28 caballos y una mula procedente de tres localidades del
estado de Veracruz (México). Las muestras de orina se inocularon en medio
Ellinghausen-McCullough-Johnson-Harris (EMJH), y los aislados recuperados se
tipificaron utilizando un esquema corto de tipificaciéon de secuencias multilocus. Las
amplificaciones del tamafio esperado se sometieron a secuenciacion, y las
secuencias recuperadas se compararon con las de referencia depositadas en
GenBank utilizando la herramienta BLAST. Para identificar su posicion filogenética,
realizamos una reconstruccion filogenética mediante el método de maxima
verosimilitud. Ademas, se realizé la prueba de aglutinaciébn microscopica en las
muestras de suero para identificar anticuerpos anti-Leptospira. Se recuperaron 16
aislados de orina que dieron positivo para la presencia de ADN de Leptospira. La
reconstruccion filogenética y el analisis MLST confirmaron la presencia de varios
genotipos de Leptospira interrogans y Leptospira santarosai. Se detectd una
frecuencia serologica global del 97,1%. Nuestros resultados representan el primer
registro de la presencia de Leptospira a través de aislamientos bacteriologicos en
équidos de México.
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