SUB-AREA: Diagnostico molecular, bacteriolgico y serolégico de la leptospirosis

Identificacion de candidatos antigénicos para el diagndstico de leptospirosis basada en
la proteina Lipl32
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La leptospirosis es una enfermedad zoonética que ocasiona serios problemas de salud publica
y pérdidas econémicas en la produccién animal. El diagndstico estandar se realiza mediante la
prueba de aglutinacion microscépica (MAT), pero su complejidad y la necesidad de personal
especializado y cultivos vivos limitan su uso. Por esta razon, es fundamental buscar candidatos
antigénicos para el inmunodiagnostico. Este estudio se centra en LipL32, una lipoproteina de
membrana externa exclusiva de leptospiras patdgenas, altamente conservada e inmunogénica.
Se llevé a cabo un analisis in silico de su secuencia de aminoécidos para identificar péptidos
adecuados para diagnostico. Se buscaron secuencias de aminoacidos de LipL32 en Genbank y
se compard su conservacion entre leptospiras patdégenas (Pomona y Hardjo) utilizando la
plataforma MUSCLE clustal. La regién del péptido sefial fue descartada como antigeno, segun
DTU health tech. La secuencia restante se evalu6 en cinco programas de prediccion de epitopos
(EMBOSS, Antibody Epitope Prediction, SVMTrip, Predicted Antigenic Peptides, ABC Pred).
Los resultados se compararon, seleccionando los péptidos que coincidian en la mayoria de los
predictores. Estos péptidos fueron analizados con PepCalc para determinar su peso molecular
y solubilidad en agua. Los candidatos antigénicos seleccionados fueron los siguientes:
LPSLKSSFVLSE;LFPPGIPGVSPL; VKTLLPYGSVINYYGYVK; AYYLYVWIPAVIAEM
y KKLLVRGLYRISFTTYK. A pesar de que el péptido KKLLVRGLYRISFTTYK coincidi
en solo dos softwares, se considera el mejor candidato debido a su buena solubilidad, esencial
para su uso con nanoparticulas de oro. La investigacion sobre LipL32 representa un avance
significativo en el desarrollo de herramientas diagndsticas efectivas para controlar esta
enfermedad, mejorando asi la capacidad de respuesta ante un problema de salud publica.
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